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WSTEP | CEL BADAN

Wirus tagodne] zdttaczki brzegow lisci truskawki (Strawberry mild yellow edge virus,
SMYEV) z rodzaju Potexvirus (rodzina Alphaflexiviridae) wystepuje na catym Swiecie, czesto
w infekcji mieszanej z innymi wirusami, powodujac kartowatos¢, deformacje lisci, zotkniecie
tkanki miedzy nerwami i straty w plonie owocow siegajace 30%. Na podstawie
zroznicowania sekwencji nukleotydéw genu biatka ptaszcza (CP) izolatow SMYEV
pochodzacych z réznych regionéw geograficznych, wyrdzniono trzy gtowne grupy (I, II, 1lI) i
pie¢ podgrup (trzy w obrebie grupy | i dwie w grupie IlI).

Celem badan byta charakterystyka genu CP 12 izolatow wirusa (Mal 4, GRNT 4, Grand
3, Grand 4, Grand 5, HP1541, HP1548 , HP1501, clone 2, clone 15, clone 37 i 3233CL)
wykrytych w lisciach truskawek z trzech plantacji w woj. todzkim oraz jednej w woj. lubuskim.
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MATERIALY | METODY

Kwasy nukleinowe (w tym RNA wirusa) izolowano z lisci truskawek metodg
adsorpcji na zelu krzemionkowym, a nastepnie region zawierajacy gen biatka
ptaszcza amplifikowano w reakcji RT-PCR i zsekwencjonowano.

Sekwencje genu biatka ptaszcza wykrytych izolatow SMYEV poréwnywano z
analogicznymi sekwencjami 45 szczepow tego wirusa pochodzacych z Argentyny,
Chile, USA, Kanady, Chin, Korei Potudniowej, Japonii, Iranu, Australii, Niemiec i
Belgii.

Do analizy sekwencji produktow RT-PCR wykorzystano oprogramowanie
pakietu Lasergene 7.1 (DNASTAR), a analize filogenetyczng przeprowadzono
metoda przytaczania sasiadow (MEGA 5.2).
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WYNIKI

Podobienstwo sekwencji nukleotydow CP badanych
izolatow SMYEV wynosito  86,7-100%.
zrdznicowanie stwierdzono pomiedzy izolatem 3233CL z

Najwieksze

woj. lubuskiego, a pozostatymi wykrytymi izolatami.

Jedenascie izolatow lokowato sie na drzewie
filogenetycznym w podgrupie 1 (typ D74) grupy |,
najliczniej reprezentowanej przez szczepy SMYEV z
roznych krajow.

Izolat 3233CL zaklasyfikowano do grupy Il, obok
szczepow typu MY-18 z USA, Chile i Argentyny.
Jednakze, w odroznieniu od nich, tworzyt on osobng
gataz, wyodrebniajgc tym samym nowag podgrupe.

Nie wykazano zwigzku pomiedzy zroznicowaniem
genetycznym w obrebie CP poréwnywanych izolatow i

szczepodw SMYEV a ich pochodzeniem geograficznym.
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