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Wstep, cel badan i metody

Sucha zgnilizna kapustnych, powodowana przez kompleks patogendéw grzybowych Leptosphaeria spp., stanowi
powazne zagrozenie dla roslin z rodzaju Brassica. Strategie zwalczania tej choroby opieraja si¢ miedzy innymi na
hodowli odmian odpornych rzepaku (Brassica napus L.), posiadajacych geny odpornosci pionowej. Zroédtami tych
genow moga by¢ genotypy dzikie lub rosliny blisko spokrewnione z rodzaju Brassica. Celem przeprowadzonych
badan byta wstgpna analiza ekspresji wybranych genoéw odpornosci na suchg zgnilizne kapustnych — RIm3, RIm4 oraz
RIm7 wsrod 50 genotypoéw z rodzaju Brassica.

Material badawczy: mieszance oddalone z rodzaju

Brassica oraz gatunki rodzicielskie. : , . L
J Sekwencje starterow gendéw odpornosci 1 genu

referencyjnego aktyny:
Metody: w celu analizy poziomu ekspresji wybranych e a

genow odpornosci na suchg zgnilizng kapustnych, tj. RIm3,
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RIm4 oraz RIm7 zastosowano dwustopniowg technike amplikonu
Rim 3 CCATCACGTCTCCCTCAAGT ACAAGCTCGTTCAAGCACCT 242
RT-q PC R ' Rim 4 ACCTTTGATCGTCGTTGAGG GGACAAGAGACGCCCAAATA 218

Rim 7 TCTTCACCAAGGGCTTCTGT TTGCTGTCACGCCTTAACTG 206

Aktyna GCCATTCAAGCTGTCCTCTC CTCTGACGATTTCACGCTCA 229

RNA cDNA PCR/ qPCR




Poziom ekspresji genow odpornosci Rim3, Rlm4, Rim7
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» Poziom ekspresji analizowanych genéw odpornosci RIm3, RIm4 i RIm7 utrzymywata si¢ na niskim poziomie wsrod wigkszosci badanych genotypow, zarowno
w przypadku linii rodzicielskich jak i mieszancow oddalonych,

* Mieszance oddalone B. napus cv. Lisek x B. tournefortii oraz B. napus cv. Gorczanski X B. rapa ssp. chinensis, wykazaty bardzo wysoka ekspresje genow
RIm3 i RIm4 w stosunku do pozostatych genotypéw — kolejno 48.41, 13.931 60.39, 9.25,

* W przypadku genu RIm7 wysokim poziomem ekspresji charakteryzowaly si¢ mieszance B. napus cv. Jet Neuf x B. carinata - Pl 649096 — 9.59
oraz B. napus cv. Gorczanski x B. rapa ssp. pekinensis 08.007569 — 12.19.




WhnioskKi:

* Krzyzowanie ze sobg roslin spokrewnionych, posiadajacych pozadane geny odpornosci moze prowadzi¢ do
otrzymania roslin 0 podwyzszonej odpornosci na choroby.

* W niniejszej analizie nie zauwazono zadnych zaleznoSci pomigdzy poziomem ekspresji gendéw odpornosci
pomiedzy liniami rodzicielskimi a mieszancami oddalonymi. Mozna si¢ domyslaé, ze jest to spowodowane
zjawiskiem szoku genomowego, ktore czg¢sto wystepuje W wyniku hybrydyzacji interspecyficznej. Potwierdzenie
tej tezy wymaga dalszej analizy ekspresji gendéw i korelacji jej poziomu z odpornoscig na chorobg.

Kolejne etapy badan:

« Analiza ekspresji genow odpornosci ha suchg zgnilizng¢ kapustnych (RIm3, RIm4, RIm7) u mieszancow oddalonych i
gatunkoéw rodzicielskich po inokulacji Leptosphaeria maculans z odpowiadajacymi genami awirulencji (AvrLm3,
AvrLm4, AvrLm?7),

« Ocena fenotypowa 50 genotypow pod katem odpornosci na suchg zgnilizng kapustnych.
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