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Figura 1 Rosliny z gatunku Monstera adansonii z objawami infekcji wirusowej DsMV

1. Wstep

Wirus mozaiki kolokazji (dasheen mosaic virus, DsMV, rodzaj Potyvirus, rodzina Potyviridae) poraza rosliny z
rodziny Araceae. Wirus przenoszony jest w sposob nietrwaty przez wiele gatunkow mszyc oraz poprzez zakazony
materiat propagacyjny podczas wegetatywnego rozmnazania roslin [1]. DsMV po raz pierwszy zostat wykryty w
1970 roku w uprawach taro (Colocasia esculenta) i od tego czasu rozprzestrzenit sie niemal na catym swiecie [2].
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2. Metody

Dotychczas nie wykryto wystepowania DsMV w Polsce, jednak w latach 2020-
2021 zebrano 10 roslin z gatunku Monstera adansonii z objawami infekcji
wirusowej: jasnozielong mozaikg na blaszkach lisciowych oraz skreconymi i
zdeformowanymi lis¢mi. Obecnos¢ DsMV potwierdzono w 3 sposrod
badanych roslin, za pomocg transmisyjnej mikroskopii elektronowej (TEM)
oraz techniki RT-PCR z uzyciem starteréw diagnostycznych DMV5708-5731F
oraz DMV6131-6154R [1]. W celu uzyskania petnej sekwencji genu
kodujgcego biatko ptaszcza (CP) wirusa, zaprojektowano dwie pary starterdw,
ktore uzyto w reakcjach RT-PCR. Specyficznos¢ otrzymanych produktow RT-
PCR potwierdzono za pomocg sekwencjonowania metodg Sangera, a
uzyskane sekwencje CP wirusa wraz z 34 innymi sekwencjami CP pobranymi z
Banku Gendow, wykorzystano do analizy filogenetyczne;j.

Drzewo filogenetyczne skonstruowano metodg najwiekszej wiarygodnosci
(ML) w programie MEGA X stosujgc model General Time Reversible (GTR + G)
(Kumar i wsp. 2018). Wartosci bootstrap zostaty obliczone przy uzyciu 1000
losowych pseudoreplikacji. Informacje dotyczgce poszczegdlnych izolatow
(numery akcesyjne, gospodarz oraz miejsce pochodzenia) zostaty
zamieszczone w legendzie drzewa filogenetycznego.

Figura 2 Nitkowane czastki wirusowe widoczne w TEM
Figura 3 Rozdziat elektroforetyczny produktéw reakcji RT-PCR z uzyciem starteréw
diagnostycznych na DsMV
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Figura 4

Drzewo filogenetyczne wykonane
w programie MEGA X, z uzyciem
sekwencji nukleotydow biatka
ptaszcza 3 polskich izolatow DsMV
oraz 34 pobranych z Banku Gendw.
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3. Wyniki

* Nie stwierdzono

jednoznacznego zwigzku
miedzy potozeniem
geograficznym oraz
gospodarzem, a zmiennoscia
genetyczng wirusa, jednak
polskie izolaty wirusa z M.
adanasonii, tworzyty odrebng
grupe filogenetyczna.

Badana populacja DsMV
charakteryzowata sie duzg
Zmiennoscig genetyczng, w
obrebie sekwencji CP
wystepowaty liczne mutacje
synonimiczne oraz
niesynonimiczne, wykryto
rowniez obecnosc
rekombinantow.
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